Hledate metodiku, ktera Vam pom GzZe rychle a G ¢inn é zvySit detekci
mnoha genetickych poruch? Kterd dokaze p  fekro €it hranice mezi
cytogenetikou a molekularni genetikou?

Metoda MLPA ®je schopna zjistovat abnormalni pocty kopii a2 50 raznych Gsekii DNA nebo RNA,
a kterd je na druhé strané schopna rozliSit sekvence rozdilné pouze v jednom nukleotidu (1). Technika
MLPA je snadno aplikovatelna a mGze byt pouzita v nejrdznéjSich laboratofich, protoze vyzaduje
pouze termocykler a zafizeni pro kapilarni elektroforézu. Az 96 vzorkd, mize byt analyzovano
soucasné, a vysledky jsou k dispozici do 24 hodin.

Vyhody MLPA®

MLPA® pro detekci po&tu kopii nabizi mnoho vyhod oproti jinym technikdm. Za prvé, metody, které
byly primarné vyvinuty pro detekci bodovych mutaci, jako je sekvenace a DHPLC, zpravidla
prehlédnou zmény v poctu kopii. Metoda Southern blotu odhali mnohé aberace, ale ne vzdy dokaze
detekovat malé delece a neni idealni pro rutinni zpracovavani velkého mnoZzstvi vzorkd. | kdyz
charakterizovat delece a amplifikace dovede dobfe PCR, uréeni mist zlom( obvykle nezvladne.

Navic, pfi srovnani MLPA a FISH, MLPA® ma nejen tu vyhodu, Ze jde o multiplexovou techniku , ale
také to, Ze je cilena na velmi malé (50-70 nt) sekvence , coZ umoznuje detekC| i jednonukleotidovych
aberaci, které jsou pfili§ malé pro zachyceni FISH metodou NaV|c Ize MLPA® pouzit na €ist énou
DNA. A konecne v porovnanl s arrayCGH, je vyhodou MLPA® nizka cena a technicka jednoduchost.
Piestoze MLPA® neni vhodna pro celogenomovy screenlng je dobrou alternativou pro mnoho
béznych aplikaci. Vice nez 300 sad sond, které jsou nyni komeréné dostupné a jsou uréeny k pouZziti
v rozsahu od relativné ¢astych (Duchenne, DiGeorge syndrom, SMA), i pro velmi vzacna onemocnéni
(hereditarni pankreatitida, nedostatek antitrombinu, Birt-Hogg-Dubé syndrom).

Schema MLPA® reakce
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4. PCR: All probe ligation products are amplified by PCR using only one primer pair.

Y X Y X The amplification product of each probe
has a unique length (130-480 nt).
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5. Separation of amplification products by electrophoresis: Amplification products are separated by electrophoresis.
Relative amounts of probe amplification products, as compared to a control DNA sample, reflect the relative copy number of
target sequences.
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Vice o MLPA reakce i dalsi informace najdete na  www.biogen.cz
Cena jednoho kitu pro 100 reakci, je 3 5.724,-K¢& v€etné DPH.

Nechcete to vyzkouSet?
Na VaSe objednavky seé&Sime na: BIOGEN PRAHA s.r.o., Ke sv. Izidoru 2293/4149 00 praha 4, tel.: 241401693, fax: 241401694,
email:biogen@biogen.cz nebo na www.biogen.cz



